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Presentación curso de postgrado 

 

 
Año 2020 Semestre segundo 

Nombre del Curso 

Biogénesis, modo de acción y función de RNAs no codificantes en plantas 

 

Profesor Responsable (indicando las horas que participa en el dictado de clases) 

Flavio Blanco (24 horas) y María Eugenia Zanetti (24 horas) 

Docentes Participantes (indicando las horas que participa en el dictado de clases) 

- Dr. Federico Ariel, IAL, Santa Fé (6 hs)  

- Dr. Marín Crespi, IPS2, Paris, Francia (3 horas)  

- Dr. Pablo Manavella, IAL, Santa Fé (3 horas) 

- Dr. Ramiro Rodríguez, IBR, Rosario (4 horas)   

- Dr. Sebastián Arsumendi, INTA-Castelar.  (3 horas) 

- Dr. Javier Palatnik, BR, Rosario (3 horas) 

- Dr. Mauricio Reynoso, IBBM, UNLP (2 horas) 

- Dr. Andreas Niebel, LIPMs, INRA-CNRS, Toulouse, Francia (3 horas) 

- Dra. Carla Schommer, IBR, Rosario (3 horas) 

Duración Total (en horas) 60 

Modalidad 

(Teórico, teórico-práctico, seminario, etc) 

Teórico (36 horas) y seminarios (21 horas) 

Evaluación (3 horas) 

Tipo de evaluación prevista Escrita con una parte teórica y otra de análisis e 

interpretación de resultados experimentales 

Especificación clara si se lo considera válido para cubrir exigencias del Doctorado. 

El curso está dirigido a Licenciados en Biología, Biología Molecular, Biotecnología, 

Bioquímica, Farmacia o Química. Se dará preferencia a aquellos estudiantes de posgrado 

que se encuentran realizando un doctorado o maestría de especialización profesional en el 

área de Biología Molecular y/o Biotecnología y será válido para cubrir exigencias de 

Doctorado. 

 

Fecha de dictado 16/11/20 al 27/11/20 

 

Cupo de alumnos 30 

Inscripción desde 15/10/20 Hasta el día 30/10/20 

Exigencias y requisitos de inscripción 

Ser graduado de las carreras de Licenciatura en Biología, Licenciatura en Biotecnología y 

Biología Molecular, Biotecnología, Bioquímica, Farmacia o Química. 

 



Arancelamiento 

NO  SÍ  X Montos  $3500 (exceptuado a becarios doctorales y de maestría 

de Universidades Nacionales Públicas) 

Destino de los fondos  Licencia Zoom, Licencia software informático, Insumos 

Mecanismo de pago  Vía transferencia bancaria a la Fundación Ciencias Exactas 

Breve resumen de los objetivos y contenidos 

Los RNA no codificantes constituyen un grupo heterogéneo de RNAs que incluye los 

RNAs de mantenimiento celular como RNAs ribosomales, RNAs de transferencia, RNAs 

pequeños nucleolares y nucleares, así como también RNA regulatorios. Dentro de estos 

últimos se distinguen los RNA pequeños (sRNAs) de entre 20-30 nucleótidos (nts), tales 

como microRNAs (miRNAs) y pequeños RNAs de interferencia endógenos (siRNAs) 

involucrados en la regulación transcripcional y post-transcripcional de la expresión génica, 

y también los lncRNAs, definidos arbitrariamente como RNAs mayores a 200 nts con bajo 

o ningún potencial codificante. Los miRNAs y siRNAs regulan diversos procesos de 

desarrollo y adaptación a cambios en el ambiente en plantas. Estos sRNAs se asocian a 

proteínas de la familia argonatuta y reprimen a sus genes blanco, actuando a través de la 

metilación del DNA y la compactación de la cromatina, clivaje endonucleolítico de 

mRNAs o bien inhibición de la traducción. Por otro lado, los lncRNAs se encuentran 

pobremente conservados a nivel de secuencia nucleotídica entre especies y exhiben una 

expresión específica de célula o tejido, o bien se expresan únicamente en una condición 

dada, como por ejemplo en respuesta a cambios en el ambiente o durante ciertas etapas del 

desarrollo. En los últimos años se han identificado y caracterizado un creciente número de 

lncRNAs regulatorios. Estos lncRNAs actúan mediante diversos mecanismos moleculares 

que incluyen modificaciones de la cromatina, regulación del splicing alternativo, secuestro 

de proteínas o miRNAs y la modulación de la estabilidad o traducibilidad de mRNAs. El 

presente curso tiene como objetivo revisar los avances más sobresalientes de los últimos 5 

años sobre la biogénesis, modos de acción y función de sRNAs y lncRNAs en distintos 

aspectos del desarrollo de las plantas y su respuesta frente a estímulos ambientales, tanto 

abióticos como bióticos. 

Contacto con el responsable 

Dirección  Flavio Blanco y María Eugenia Zanetti 

Teléfono  221-153039861 Fax  

Correo electrónico  fablanco@biol.unlp.edu.ar y ezanetti@biol.unlp.edu.ar  

 
 

 
 

 

 

 

 

Flavio A. Blanco María Eugenia Zanetti 
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Programa de actividades 

 

Día 1.  

10 a 13 hs.  Clase Teórica Introductoria. Regulación transcripcional y post-transcripcional de 

la expresión génica por RNAs no codificantes. A cargo del Dr. Flavio Blanco 

 

14 a 17 hs. Clase teórica. RNAs no codificantes y estructura de la cromatina. A cargo del Dr. 

Federico Ariel, IAL, Santa Fé. 

 

Día 2 

10 13 hs. Clase teórica. RNA no codificantes y splicing alternativo. A cargo del Dr. Martín 

Crespi, IPS2, Paris, Francia. 

 

14 a 17 hs. Clase teórica.  Biogénesis y modo de ación de miRNAs. A cargo del Dr. Pablo 

Manavella, IAL, Santa Fé.  

 

Día 3 

10 a 13 hs. Clase teórica. RNA no codificantes y la simbiosis en plantas leguminosas. A cargo 

del Dr. Andreas Niebel, LIPM, Toulouse, Francia. 

 

14 a 17 hs. Seminarios: Exposición de proyectos de investigación por parte de los estudiantes 

y discusión. Expondrán 6 estudiantes en presentaciones de 20-25 minutos más 5-10 minutos 

de discusión. A cargo de los Dres. Zanetti y Blanco 

 

Día 4 

10 a13 hs.  Clase teórica. Estructura y procesamiento de miRNAs-Funciones de miRNAs en 

el crecimiento y diferenciación celular. A cargo del Dr. Javier Palatnik. 

 

14 a 17 hs. Exposición de proyectos de investigación por parte de los estudiantes y discusión. 

Expondrán 6 estudiantes en presentaciones de 20-25 minutos más 5-10 minutos de discusión. 

A cargo de los Dres. Zanetti y Blanco 

 

Día 5 

10 a 13. Clase teórica. Funciones de miRNAs en desarrollo de raíz. A cargo del Dr. Ramiro 

Rodríguez, IBR, Rosario.   

 

14 a 17 hs. Exposición de proyectos de investigación por parte de los estudiantes y discusión. 

Expondrán 6 estudiantes en presentaciones de 20-25 minutos más 5-10 minutos de discusión. 

A cargo de los Dres. Zanetti y Blanco 

 

Día 6 

10 a 13-Clase Teórica. Control de la proliferación celular mediada por miRNAs. A cargo de la 

Dra. Carla Schommer, IBR, Rosario. 

 

14 a 17 hs. Exposición de artículos científicos por parte de los estudiantes y discusión. 

Expondrán dos grupos de 2 a 3 estudiantes. Las presentaciones serán de 1 hora más 30 

minutos de discusión.  A cargo de los Dres. Zanetti y Blanco 
 

 

 



Día 7 

10 a 13. Clase teórica miRNAs y siRNAs en interacciones planta-virus. A cargo del Dr. 

Sebastián Arsumendi, INTA-Castelar 

 

14 a 17 hs. Exposición de artículos científicos por parte de los estudiantes y discusión. 

Expondrán dos grupos de 2 a 3 estudiantes. Las presentaciones serán de 1 hora más 30 

minutos de discusión.  A cargo de los Dres. Zanetti y Blanco 
 

Día 8 
10 a 13 hs. Clase teórica. Funciones de miRNAs y lncRNAs en la regulación traduccional 

durante el desarrollo de órganos laterales. A cargo de la Dra María Eugenia Zanetti.  

 

14 a 17 hs. Exposición de artículos científicos por parte de los estudiantes y discusión. 

Expondrán dos grupos de 2 a 3 estudiantes. Las presentaciones serán de 1 hora más 30 

minutos de discusión.  A cargo de los Dres. Zanetti y Blanco 
 

Día 9 
10 a 13 hs.  Taller de técnicas relacionadas al estudio de lncRNAs y miRNAs.  

Técnicas de ChIP, ChIRP, ATAC, BS-seq a cargo de los Drs. Flavio Blanco y Federico Ariel. 

 

14 a 17 hs. Exposición de artículos científicos por parte de los estudiantes y discusión. 

Expondrán dos grupos de 2 a 3 estudiantes. Las presentaciones serán de 1 hora más 30 

minutos de discusión.  A cargo de los Dres. Zanetti y Blanco 
 

Día 10 
10 a 13 hs.  Taller de técnicas relacionadas al estudio de lncRNAs y miRNAs  

Técnicas de cuantificación de siRNas y siRNAs a cargo de Dr Ramiro Rodriguez 

Técnica de INTAC, ATAC para caracterizar lncRNas y sRNAs nucleares y TRAP-seq para 

caracterizar lncRNAs y sRNAs asociados a la maquinaria traduccional. A cargo del Dr. 

Mauricio Reynoso. 

 

14 a 17 hs. Evaluación. Se realizará a través de un cuestionario escrito que deberán completar 

y entregar en forma electrónica vía Moodle. De la confección del examen participarán todos 

los docentes del curso. 

 

 

Todas las actividades de presentaciones orales de los estudiantes y la evaluación serán 

supervisadas por los Dres. Zanetti y Blanco 
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